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Miedzynarodowa wymiana

danych genetycznych

— rekomendacje ENFSI w sprawie rozszerzenia
Europejskiego Standardowego Zestawu Loci

Bazy danych DNA staly sie jednym z najbardziej
efektywnych narzedzi w walce z przestepczoscia.
Obecnie w europejskich bazach danych przetwarza-
nych jest okoto szesSciu milionéw profili genetycznych,
co doprowadzito do uzyskania ponad miliona pozytyw-
nych dopasowan typu $lad—osoba oraz $lad-$lad [3].
W zaleznosci od obowiazujacych uregulowan praw-
nych, zbiory profili DNA w poszczegdlnych krajach ma-
ja zroznicowang strukture organizacyjng [7]. Do rutyno-
wych oznaczen profili DNA z prébek biologicznych po-
branych na potrzeby lokalnej bazy danych kazde pan-
stwo uzywa okreslonego zestawu markerow genetycz-
nych. Choc¢ zestawy te réznig sie pomiedzy krajami, to
istnieje wspolny rdzen siedmiu loci STR obecny we
wszystkich narodowych bazach danych DNA. Sa to na-
stepujgce markery: THO1, vWA, FGA, D21S11,
D3S1358, D8S1179 oraz D18S51.

Wysoka skuteczno$¢ baz danych DNA w walce
z przestepczoscig spowodowata, ze postanowiono roz-
szerzy¢ zakres wymiany profili genetycznych. Miedzy-
narodowa wymiana danych genetycznych pomiedzy
panstwami czlonkowskimi Unii Europejskiej rozwija
sig. Coraz wiecej krajow przystepuje do miedzynarodo-
wej sieci wymiany danych DNA. Ma to zwigzek z imple-
mentacjg postanowien Traktatu z Prim do porzadku
prawa Unii Europejskiej Decyzjg Rady
2008/615/WSiSW z dnia 23 czerwca 2008 r. w sprawie
wdrozenia Decyzji 2008/615/WSiSW w sprawie inten-
syfikacji wspotpracy transgranicznej, szczegoblnie
w zwalczaniu terroryzmu i przestepczosci transgranicz-
nej. Obecnie wymiana profili genetycznych opiera sie
na zestawie siedmiu /oci STR zaaprobowanych Rezo-
lucjg Rady nr 9192/01 ENFOPOL 53. Markery gene-
tyczne ustanowione przez Interpol Miedzynarodowym
Zestawem Standardowym Loci (ISSOL — ang. Interna-
tional Standard Set of Loci) stanowig konieczne mini-
mum w miedzynarodowej wymianie danych genetycz-
nych w ramach sieci Interpolu. Standard ten opracowa-
no dzieki staraniom Grupy Roboczej ds. DNA Europej-
skiej Sieci Instytutéow Nauk Sgdowych (ENFSI DNA
WQ).

Grupa Robocza ds. DNA Europejskiej Sieci Instytu-
tow Nauk Sadowych sktada sie z przedstawicieli kra-
jow, rzadow, policji oraz osrodkdw naukowych ze
wszystkich panstw cztonkowskich UE z wyjatkiem Luk-
semburga i Malty. Ponadto w grupie tej znajduja sie re-
prezentanci Chorwacji, Turcji, Norwegii, Ukrainy oraz
Szwaijcarii. Obecnie w ramach ENFSI zrzeszonych jest
50 panstw. Celem organizacji jest zapewnienie opty-
malnych warunkow rozwoju badan oraz efektywne po-
pularyzowanie nauk sadowych w catej Europie [6].
Gtéwnym zadaniem Grupy Roboczej ds. DNA jest
opracowywanie i ulepszanie standardéw odnoszgcych
sie do badan DNA i miedzynarodowej wymiany danych
genetycznych. Rezultatem prac ENFSI DNA WG byta
propozycja ustanowienia Europejskiego Standardowe-
go Zestawu Loci (ESS).

Od 2005 roku Grupa analizuje obowigzujgce stan-
dardy pod wzgledem ich uzyteczno$ci. Najwazniejszy
wniosek z przeprowadzonych prac byt taki, ze zestaw
loci ESS jest niewystarczajacy w perspektywie prowa-
dzenia wymiany danych genetycznych na wielkg skale.
Wszyscy cztonkowie ENFSI jednogto$nie uznali ko-
nieczno$¢ rozszerzenia panelu loci uzywanych w wy-
mianie miedzynarodowej. Juz w kwietniu 2007 roku na
spotkaniu Grupy Roboczej ds. Wspotpracy Policyjnej
Rady Unii Europejskiej (PCWP — ang. Police Coopera-
tion Working Party) przedstawiono propozycje ulepsze-
nia miedzynarodowej wspotpracy w zakresie wymiany
wynikéw badan DNA. Zwiekszanie iloci profili gene-
tycznych gromadzonych w narodowych bazach danych
DNA powoduje, ze wzrasta prawdopodobiernstwo uzy-
skania fatszywie pozytywnych wynikow dopasowan.
Sa to tzw. dopasowania pozorne. Jakos¢ i efektywnosé
miedzynarodowej wymiany danych DNA mozna popra-
wi¢ dzieki oznaczaniu profili genetycznych w szerszym
zakresie loci. Rozszerzenie liczby markeréw DNA stan-
dardu migdzynarodowego chronitoby przed uzyskiwa-
niem przypadkowych dopasowan z profilami genetycz-
nymi os6b niezwigzanych z przestepstwem. Ponadto
zaobserwowano, ze niepetne profile DNA otrzymane w
wyniku analiz zdegradowanego materiatu pochodzgce-
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go ze sladow kryminalistycznych zabezpieczonych na
miejscu zdarzenia, powodujg uzyskiwanie duzej ilosci
przypadkowych dopasowan. Z podobnymi sytuacjami
mamy do czynienia, gdy $lady biologiczne znajdujg sie
na podtozach zawierajgcych inhibitory PCR. Wéwczas
nalezy stosowac odpowiednie metody izolacji DNA [1]
oraz zestawy starterow do prowadzenia reakcji taricu-
chowej polimeryzaciji [2]. Dlatego Grupa Robocza ds.
DNA podijeta prace nad znalezieniem nowych marke-
row genetycznych nadajgcych sie do wiaczenia i roz-
szerzenia juz istniejacego zestawu Joci ESS. Wynik
tych prac zostat Zaprezentowany w | potowie 2009 roku
do zaaprobowania Grupie Roboczej ds. Wspétpracy
Policyjnej Rady Unii Europejskiej.

Markery genetyczne kandydujace do wigczenia do
Europejskiego Standardowego Zestawu Loci wybiera-
No W porozumieniu z Europejska Grupa ds. Profilowa-
nia DNA (EDNAP - ang. European DNA Profiling Gro-
up). Wskazano pieé /oci odpowiednich do identyfikacji
genetycznej cztowieka na potrzeby badar kryminali-
stycznych. Sa to trzy niskoczasteczkowe markery mi-
NISTR pozwalajace uzyskiwaé wyniki nawet z silnie
zdegradowanego materiatu genetycznego oraz dwa
markery o $redniej masie czgsteczkowej midiSTR cha-
rakteryzujace sie bardzo wysokim wspotczynnikiem
polimorfizmu (PIC). Do zestawu ESS planowano wia-
czy¢ od 3 do 5 dodatkowych markeréw. Strategia roz-
szerzenia panelu loci zostata opisana przez P. Gilla [4,
5], a nastepnie zaprezentowana producentom zesta-
wow odczynnikéw uzywanych do analizy DNA. Firmy
miaty oceni¢ mozliwosci techniczne wigczenia nowych
markeréw genetycznych do obecnie istniejacych zesta-
wow multipleksowych STR. Dwa koncerny wiodace w
produkcji odczynnikéw na potrzeby badan kryminali-
stycznych, Applied Biosystems oraz Promega, opraco-
waly nowe zestawy multipleksowe STR. W ich skfad
weszly:

* obecnie uzywane /oci ESS,

* pie¢ nowych markerow proponowanych przez EN-

FSI,
* trzy loci powszechnie uzywane przez laboratoria w
Europie.

Zestawy te zostaly poddane testom w laboratoriach
wybranych paristw zrzeszonych w ENFSI oraz EDNAP.
W poréwnaniu z obecnie uzywanymi nowe multipleksy
charakteryzujg sige znacznym wzrostem czutoéci anali-
zy. Umozliwiajg one analize w szerokim zakresie loci,
co zwigksza ich site dyskryminacji.

Nowy zestaw markeréw zaprezentowano w kwietniu
2009 roku na spotkaniu Grupy Roboczej ds. DNA w Li-
zbonie. Majgc na uwadze konieczno$é rozszerzenia
zakresu wymiany danych genetycznych oraz zwiek-
szenie zasobno$ci narodowych baz danych DNA, kie-
rownictwo ENFSI poparto inicjatywe Grupy Roboczej

ds. DNA dotyczgca rozszerzenia Europejskiego Stan-
dardowego Zestawu Loci o pieé¢ nowych markeréw ge-
netycznych. Proponowane markery majace wejs¢ w
sktad zaktualizowanego zestawu ESS przedstawiono
w tabeli.

Tabela
Europejski Standardowy Zestaw Loci rozszerzony o nowe
markery proponowane przez ENFS]
European Standard Set of Loci
with new markers proposed by ENFSI

Lp. Europejski Standardowy Zestavws Loci
Markery obecnie uzywane Markeiy Te!;c:mendowane

1 D3S1358 ¢

2 D8S1179

3 D18S51

4 D21S11

5 FGA

6 THO1

7 VWA

8 D1S1656
9 D2S441
10 D10S1248
1 D12S391
12 D2251045

2rodto: opracowanie wlasne

Grupa przewodniczgca ENFS| zarekomendowata,
aby nowy system markeréw zostat obligatoryjnie wia-
czony do Europejskiego Standardowego Zestawu Loci
najwczesniej, jak to jest mozliwe (sugerowana data to
1 lipca 2010 roku). Nalezy jednak pamietaé, ze przed
zaimplementowaniem dodatkowych markeréw kazde z
laboratoriéw musi Przéprowadzi¢ walidacje wewnetrz-
Ng nowego multipleksu. Zaleca si¢ réwniez, by pan-
stwa cztonkowskie UE uzupetnity swoje bazy popula-
cyjne o nowe /ocj | wykonaty stosowne obliczenia sta-
tystyczne charakteryzujgce uktady STR w kontekécie
badanych grup Populacyjnych. Poddaje sie takze pod
dy.SkL'ISje utworzenie wspolnej dla catej Europy popula-
cyjnej bazy danych obejmujgcej wskazane markery ge-
netyczne. Ponadto ENFS| przewiduje w przysztosci
wiaczenie do standardy europejskiego innych loci, uzy-
wanych w laboratoriach badan DNA. Kraje spoza Unii
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Europejskiej, np. te wymieniajgce dane genetyczne w
ramach sieci Interpolu oraz Stany Zjednoczone Amery-
ki Potnocnej, takze przygotowujg sie do rozszerzenia
panelu /oci powszechnie uzywanych w kryminalistyce o
nowe markery genetyczne.
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Streszczenie

Majqc na uwadze zwigkszenie liczebnosci baz danych gene-
tycznych, Grupa Robocza ds. DNA Europejskiej Sieci Instytu-
tow Nauk Sqdowych stwierdzila, ze Europejski Standardowy
Zestaw Loci jest niewystarczajgcy w perspektywie prowadzenia
miedzynarodowej wymiany profili DNA na szerokq skalg. EN-
FSI zarekomendowato rozszerzenie Europejskiego Standardowe-
80 Zestawu Loci o pig¢ nowych markeréw uzywanych do iden-
tyfikacji genetycznej czlowicka na potrzeby badasi kryminali-
stycznych: D151656, D25441, D10S1248, D12S391 oraz
D2251045.

Stowa kluczowe: Migdzynarodowa wymiana profili gene-
tycznych, baza danych DNA, Europejski Standardowy Zestaw
Loci, rekomendacje ENFSI.

Summary

Bearing in mind the increasing number of national DNA da-
tabases with growing number of data the ENFSI DNA working
group regards the existing European Standard Set of Loci insuf-
ficient for the future international genetic data exchange. There-
fore ENFSI recommended adding five new STR loci to the exi-
sting markers. The new loci shall be as follows: D151656,
D25441, D10S1248, D125391 and D2251045.

Keywords: International exchange of DNA profiles, DNA
database, European Standard Set of Loci, ENFSI recomenda-
tions,
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